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식 약 안전청 근 간 식 독 생 동향(2009) : 5
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식 약 안전청 근 간 식 독 생 동향(2009) : 5
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제 원리 제조 가
비고
정( ,

정량 )

VIDAS Staph Enterotoxin Test Ⅱ

(SET ))Ⅱ

Enzyme
Immunoassay Bimerieux 프랑 정

SET-RPLA (Staphylococcal

Enterotoxins Detection Kits by

Reversed Passive Latex

Agglutination)

latex
agglutination Oxoid 정

TransiaTM Immunoenzymatic Test

for the Identification of

Staphylococcal Enterotoxin

latex
agglutination Transis TM 미 정

RIDASCREEN® SET Total Screen

for Staph Enterotoxin
ELISA R-Biopharm

AG 독 정

TECRA Staphylococcal

Enterotoxins Identification (SET

ID)

V i s u a l

I mm u n o a s s a y

(VIATM)

Tecra 주 정
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연 진 공동 미나 개 개

과제 한 비 원( )

Staphylcoccus aureus

감 한 해Entotoxins

리 평가 개

제 동과제2 (3M)

안전 농축산물 확보를 위한

황색포도상구균 장독소 정량 석 키트

및 위해평가 모델 개발

제 동과제1 울( )

Immnoquantative real-time

용한 정PCR Enterotoxin

량 개
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Toxins Complete CDs Acc No.

sea M18970

seb M11118

sec X05815

sed M28521

see M21319

seh U11702

FRI 569 seh

FRI 472 sed, seg, sei, sej, sem, sen, seo, ser

FRI 913 sea, sec, see, sek, sel, seq, tst-1

MNHOCHC seb

RN4220 no toxin gene
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Primer 5'-3' Restrictio
n site Vector

Target site
and product
size

sea-His-f ata cat atg agc gag aaa agc
gaa gaa ata NdeI

pET-30a+
M18970
[73...771]
711 bpsea-His-r ata ctc gag act tgt ata taa ata

tat atc XhoI

seb-His-f cac ata tgg aga gtc aac cag
atc cta aac c NdeI

pET-30a+
M11118

[325...1041]
745 bpseb-His-r cac tcg agc ttt ttt ctt tgt cgt

aag ata aac XhoI

sec1-His-f ata cca tgg aga gcc aac cag
acc cta cg NcoI

pET-28a+
X05815
[199...915]
731 bpsec1-His-

r
ata ctc gag tcc att ctt tgt tgt
aag gtg XhoI

sed-His-f cac cat ggc aaa aca ttc tta
tgc aga taa aaa tcc NcoI

pET-28a+
M28521

[445...1065]
634 bpsed-His-r cac tcg agc ttt tca tat aaa tag

atg tca ata tg XhoI

see-His-f ata cat atg agc gaa gaa ata
aat gaa aaa gat NdeI

pET-30a+
M21319
[82...771]
705 bpsee-His-r ata ctc gag agt tgt gta taa ata

caa atc XhoI

seh-His-f ata cca tgg aag att tac acg
ata aaa g NdeI

pET-30a+
U11702
[280-930]
664 bpseh-His-r cac tcg agt act ttt ttc tta gta

tat ag XhoI
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seA-1

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.112 0.117 0.088 0.088 0.091 0.098 0.103 0.101 0.095 0.086 0.124 0.083

B 0.094 0.100 0.098 0.101 0.111 0.106 0.097 0.089 0.092 0.088 0.084 0.087

C 0.096 0.102 0.100 0.092 0.116 0.124 0.099 0.111 3.847 0.105 0.082 0.083

D 0.103 0.135 0.085 0.099 0.122 0.090 0.132 0.108 0.126 0.095 0.105 0.100

E 0.108 0.116 0.102 0.097 0.134 0.119 2.646 0.111 0.133 0.111 0.082 0.112

F 0.113 0.097 0.115 0.109 0.098 0.130 0.119 0.119 0.101 0.115 0.090 0.090

G 0.095 0.092 0.104 0.080 0.103 0.086 0.112 0.113 0.091 0.114 0.104 0.108

H 0.118 0.095 0.097 0.079 0.105 0.122 0.116 0.098 0.117 0.100 0.121 0.136

seA-2

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.082 0.084 0.076 0.094 0.091 0.100 0.103 0.093 0.104 0.088 0.074 0.069

B 0.076 0.085 0.089 0.080 0.082 0.089 0.097 0.090 0.106 0.127 0.069 0.072

C 0.078 0.089 0.102 0.098 0.107 0.119 0.128 0.098 0.114 3.142 0.086 0.067

D 0.073 0.091 0.091 0.103 0.103 0.128 3.122 0.124 0.108 0.076 0.086 0.070

E 0.078 0.089 0.108 0.113 0.122 0.108 0.132 0.109 0.105 0.106 0.080 0.071

F 0.079 0.084 0.098 0.102 0.108 0.121 3.007 0.129 0.092 0.136 0.111 0.087

G 0.076 0.086 0.089 0.088 0.095 0.088 0.118 0.132 0.126 0.102 0.096 0.069

H 0.083 0.081 0.088 0.084 0.097 0.104 0.104 0.120 0.102 0.130 0.099 0.080

seA-3

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.085 0.080 0.078 0.080 0.082 0.085 0.080 0.097 0.089 0.075 0.083 0.080

B 0.079 0.074 0.071 0.071 0.074 0.073 0.069 0.086 0.085 0.095 0.107 0.087

C 0.082 0.072 0.066 0.067 0.068 0.067 0.067 0.078 0.087 0.104 0.073 0.085

D 0.076 0.071 0.068 0.068 0.068 0.071 0.075 0.079 0.079 0.077 0.080 0.073

E 0.074 0.067 0.071 0.067 0.066 0.066 0.076 0.080 0.086 0.084 0.073 0.069

F 0.073 0.070 0.077 0.071 0.082 0.079 0.083 0.100 0.096 0.099 0.095 0.100

G 0.080 0.074 0.076 0.069 0.078 0.072 0.098 0.079 0.077 2.992 0.075 0.078

H 0.085 0.087 0.088 0.081 0.096 0.080 3.136 0.107 0.097 0.094 0.073 0.075
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seA-1

0

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.074 0.078 0.085 0.089 0.099 0.106 0.088 0.087 0.089 0.098 0.081 0.066

B 0.079 0.089 0.106 0.093 0.114 0.131 0.114 0.126 0.196 0.121 0.099 0.086

C 0.072 0.081 0.099 0.092 0.105 0.132 0.116 0.115 0.118 0.095 0.089 0.075

D 0.075 0.087 0.094 0.111 0.108 0.127 0.132 0.125 0.113 0.083 0.094 0.074

E 0.079 0.083 0.082 0.103 0.106 0.106 3.338 0.097 0.092 0.096 0.093 0.071

F 0.084 0.082 0.088 0.096 0.100 0.109 0.095 0.106 0.095 0.085 0.078 0.074

G 0.077 0.068 0.084 0.082 0.077 0.082 0.089 0.091 0.095 0.082 0.069 0.065

H 0.075 0.076 0.075 0.071 0.079 0.086 0.076 0.068 0.079 0.070 0.083 0.078

seC-1

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.079 2.387 0.095 0.095 0.099 0.134 0.099 0.104 0.108 0.103 0.087 0.091

B 0.077 0.095 0.088 0.095 0.103 0.109 0.116 0.114 0.113 0.104 0.086 0.079

C 0.081 0.085 0.088 0.099 0.115 0.118 0.117 0.128 0.112 0.122 0.083 0.070

D 0.086 0.085 0.110 0.099 0.111 0.121 2.398 0.114 0.109 0.114 0.084 0.077

E 0.089 0.080 0.091 0.107 0.099 0.113 0.128 0.116 0.113 0.154 0.091 0.078

F 0.082 0.087 0.094 0.104 0.577 0.117 0.110 0.123 0.104 0.113 0.186 0.144

G 0.088 0.081 0.085 0.082 0.097 0.091 0.103 0.105 0.114 0.124 0.096 0.087

H 0.081 0.594 0.082 0.090 0.131 2.359 0.099 0.475 0.101 0.106 0.089 0.080

seC-2

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.118 0.082 0.078 0.083 0.093 0.075 0.079 0.077 0.085 0.091 0.082 0.104

B 0.081 0.074 0.073 0.083 0.084 0.088 0.082 0.099 0.092 0.086 0.079 0.155

C 0.077 0.074 0.082 0.079 0.096 2.705 0.088 0.095 0.099 0.082 0.072 0.120

D 0.077 0.078 0.080 0.082 0.093 0.099 2.530 0.121 0.083 0.065 0.078 0.098
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E 0.082 0.070 0.075 0.076 0.086 0.080 0.087 0.082 0.086 0.134 0.074 0.154

F 0.131 0.071 0.081 0.078 0.088 0.078 0.086 0.080 0.073 0.068 0.068 3.467

G 0.084 0.073 0.275 0.073 2.341 0.089 0.087 0.077 0.110 0.078 0.069 0.076

H 0.082 0.085 0.082 0.085 0.077 0.075 0.080 2.320 0.073 0.087 0.075 0.098

seC-3

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.147 0.072 0.073 2.255 0.083 0.073 0.092 0.088 0.074 0.078 0.071 0.078

B 0.070 0.081 0.078 0.085 0.083 0.075 0.082 0.087 0.066 0.088 0.077 0.069

C 0.076 0.070 2.347 0.075 0.082 0.082 0.086 0.086 0.093 0.089 0.072 0.073

D 0.074 2.431 0.068 0.079 0.078 0.176 0.084 0.078 0.242 0.096 0.075 0.073

E 2.801 0.068 0.168 0.086 0.074 0.088 0.077 0.101 2.423 0.068 0.069 0.072

F 0.075 0.069 0.066 0.063 0.093 0.068 0.067 0.066 0.067 0.069 0.111 0.071

G 0.073 0.070 0.080 0.067 0.073 0.074 0.305 0.068 0.126 0.069 0.072 0.082

H 0.080 0.071 0.073 0.075 0.072 0.110 0.075 0.072 0.111 0.072 0.069 0.066

seC-4

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 2.038 0.070 0.174 0.085 0.084 0.104 0.081 0.079 0.078 0.069 0.069 0.071

B 0.074 0.070 0.078 0.072 0.073 0.107 0.086 0.091 0.077 0.073 0.072 0.068

C 0.078 0.070 0.076 0.080 0.082 0.078 0.077 0.101 0.070 0.073 0.072 0.070

D 0.073 0.070 0.113 0.089 0.094 0.100 0.096 0.075 0.072 0.064 0.074 0.068

E 0.078 0.072 0.067 0.069 0.088 0.083 0.085 0.075 0.111 0.069 0.068 0.071

F 0.074 0.079 0.073 0.068 0.181 0.076 0.084 0.068 0.064 0.066 0.069 0.072

G 0.102 0.073 0.146 0.065 0.065 0.078 0.073 0.072 0.069 0.069 0.075 0.078

H 0.082 0.084 0.074 0.070 0.074 0.085 0.081 0.071 0.078 0.070 0.073 0.071

seC-5

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.090 0.082 0.075 0.086 0.085 0.082 0.080 0.081 0.074 0.071 0.071 0.090

B 0.079 0.071 0.078 0.080 0.083 0.089 0.090 0.071 0.074 0.071 0.202 0.072

C 0.075 0.069 0.071 0.115 0.066 0.088 0.074 0.094 0.084 0.072 0.121 0.068

D 0.073 0.066 0.071 0.070 0.072 2.115 0.077 0.069 0.066 0.077 0.074 0.234

E 0.077 0.065 0.445 0.066 0.068 0.073 0.065 0.067 0.066 0.066 0.064 0.068

F 0.078 0.073 0.065 0.065 2.271 0.065 0.076 0.062 0.450 0.075 0.070 0.070

G 0.085 0.082 0.065 0.068 0.146 0.067 0.067 0.063 2.390 0.083 0.069 0.069

H 0.099 2.569 0.075 0.068 0.071 0.073 0.056 0.074 0.071 0.055 0.058 0.071

seC-6

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.075 0.068 0.067 0.070 0.066 0.065 0.087 0.078 0.072 0.068 0.087 0.110

B 0.068 0.063 0.067 0.067 0.072 0.080 0.067 0.065 0.063 2.690 0.069 0.068

C 0.072 0.063 0.068 0.065 0.074 0.077 0.202 0.066 0.071 0.077 0.061 0.067

D 0.078 0.068 0.065 0.070 0.063 0.085 0.081 0.065 0.168 0.064 0.063 0.073

E 0.071 0.076 0.067 0.071 0.065 0.073 0.077 0.063 0.068 0.073 0.063 0.129

F 0.085 0.068 0.064 0.072 2.767 0.065 0.064 0.067 0.068 0.066 2.503 0.063

G 0.067 0.064 0.066 0.063 0.064 0.072 0.066 0.065 0.063 0.062 0.061 0.057

H 0.081 0.074 0.067 0.092 0.067 0.069 0.068 0.065 0.062 0.061 0.067 0.063

seC-7

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.080 0.082 0.087 2.775 0.460 0.078 0.075 0.078 0.071 0.125 0.576 0.077

B 0.071 2.624 0.086 0.076 0.087 0.085 0.079 0.073 0.070 0.074 0.075 0.073

C 0.074 0.072 0.068 0.072 2.643 0.070 0.077 0.085 0.086 0.076 0.066 0.075

D 0.076 0.232 0.071 0.069 0.073 0.068 0.285 0.149 0.080 0.074 0.082 0.072

E 0.078 0.091 0.067 0.066 0.497 0.067 0.065 0.069 0.089 0.083 0.068 0.073

F 0.071 0.066 0.065 0.062 0.066 0.066 0.067 0.073 0.071 0.081 0.072 0.077

G 0.391 0.071 0.072 0.069 0.067 0.067 0.070 0.069 0.068 0.087 0.082 0.080

H 0.092 0.071 0.078 0.088 0.076 0.073 0.073 0.090 0.061 0.099 0.072 0.116

seC-8

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.204 0.084 0.079 0.081 0.091 0.096 0.081 0.079 0.097 0.105 0.083 0.090

B 0.074 0.078 0.078 0.072 0.103 0.093 0.082 0.092 0.077 0.143 0.074 0.084

C 0.076 0.088 0.084 0.082 0.084 0.089 0.193 0.088 0.081 0.081 0.074 0.081

D 0.072 2.516 0.079 0.086 0.097 0.083 2.464 0.088 0.073 0.070 0.136 0.077

E 0.068 0.073 0.079 0.083 0.082 0.070 0.076 0.091 0.070 0.076 0.076 0.092

F 0.376 0.068 0.074 0.074 0.464 0.087 0.072 0.067 0.066 0.068 0.065 0.074

G 0.074 0.078 0.073 0.074 0.068 0.068 0.068 0.128 0.079 0.072 0.073 0.075

H 0.078 0.075 0.082 0.080 2.506 0.080 0.071 0.070 0.070 0.074 0.072 0.080

seC-9

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.093 0.085 0.134 0.083 0.090 0.115 2.828 0.079 0.085 0.080 2.685 0.090
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B 0.093 2.592 0.089 0.088 0.081 0.079 0.083 0.094 0.072 0.070 0.083 0.086

C 0.097 0.085 0.085 0.101 0.087 0.079 2.503 0.098 0.096 0.091 0.078 0.453

D 0.092 0.080 0.078 0.081 0.090 0.100 0.071 0.099 0.073 0.075 0.076 0.287

E 0.087 0.074 0.079 0.092 0.157 0.104 0.090 0.078 0.066 0.074 0.079 0.072

F 0.083 0.077 0.085 0.087 0.106 0.086 0.084 0.085 0.069 0.081 0.146 0.074

G 0.419 2.696 0.083 0.253 0.082 0.087 0.149 0.086 0.082 0.079 0.084 0.082

H 0.102 0.122 0.080 0.087 0.104 0.086 0.079 0.076 0.083 0.090 0.081 0.085

seC-10

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.092 0.108 0.089 0.107 0.131 0.113 0.097 0.119 0.088 0.182 0.131 2.942

B 2.960 0.110 0.098 2.544 0.115 0.112 0.108 0.097 0.136 3.042 0.096 0.184

C 0.094 0.091 0.099 0.114 0.125 3.176 0.428 0.106 0.092 0.129 0.111 0.107

D 0.087 2.902 0.102 0.102 0.127 0.106 0.136 0.146 0.090 0.101 2.812 0.102

E 0.099 0.190 0.127 0.114 0.125 0.124 0.284 0.124 0.104 0.107 0.116 0.119

F 0.107 0.097 0.090 0.136 0.120 0.122 0.109 0.109 0.097 0.100 0.095 0.090

G 0.096 0.085 0.102 0.106 0.085 0.118 0.103 0.091 0.098 0.109 0.107 0.135

H 0.094 0.096 0.091 0.106 0.100 2.557 0.091 0.115 0.110 0.097 0.111 0.105

seE-1

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.137 0.153 0.127 0.129 0.111 0.122 0.142 0.129 0.154 0.150 0.139 0.165

B 0.156 0.130 0.127 0.127 0.133 0.124 0.127 0.132 0.127 0.126 0.137 0.128

C 0.123 0.125 0.134 0.124 0.135 0.122 0.142 0.139 0.131 3.283 0.145 0.158

D 0.139 0.133 0.137 0.148 0.122 0.119 0.141 0.146 0.120 0.142 0.156 0.152

E 0.140 0.141 0.136 0.137 0.137 0.143 0.148 0.156 0.155 0.147 0.145 0.162

F 0.150 0.139 0.145 0.145 0.150 0.140 0.139 0.158 0.160 0.149 0.145 0.153

G 0.128 0.128 0.137 0.130 0.128 0.125 0.136 0.139 0.148 0.143 0.141 0.146

H 0.129 0.135 0.141 0.138 0.139 0.143 0.146 0.148 0.156 0.128 0.151 0.151

seE-3

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.135 0.128 0.141 0.165 0.159 0.163 0.165 0.198 0.196 0.169 0.138 0.244

B 0.161 0.142 0.155 0.182 0.210 0.163 0.174 0.166 0.146 0.149 0.176 0.205
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C 0.157 0.147 0.134 0.163 0.190 0.210 0.209 0.214 0.148 0.206 0.208 0.230

D 0.143 0.150 0.153 0.187 0.156 0.223 3.612 0.162 0.138 0.201 0.175 0.192

E 0.198 0.132 0.158 0.173 0.215 0.179 0.144 0.154 0.137 0.132 0.151 0.184

F 0.141 0.130 0.163 0.145 0.188 0.166 0.163 0.059 0.125 0.162 0.180 0.237

G 0.136 0.128 0.153 0.148 0.169 0.139 0.162 0.116 0.163 0.182 0.184 0.209

H 0.136 0.144 0.162 0.166 0.148 0.150 0.150 0.163 0.181 0.181 0.158 0.217

seE-1

0

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.151 0.172 0.143 0.216 0.155 0.173 0.194 0.190 0.190 0.194 0.201 0.231

B 3.769 0.147 0.159 0.161 0.164 0.173 0.211 0.178 0.210 0.225 0.207 0.227

C 0.159 0.130 0.154 0.152 0.154 0.179 0.195 0.188 0.186 0.194 0.214 0.228

D 0.166 2.893 0.172 0.152 0.159 0.172 0.165 0.182 0.183 0.166 0.188 0.205

E 0.184 0.162 0.149 0.163 0.161 0.166 0.176 0.203 0.192 0.175 0.193 0.220

F 0.154 0.151 0.159 0.159 0.194 0.172 0.202 0.185 0.211 0.201 0.206 3.582

G 0.149 0.144 0.161 0.170 0.155 0.156 0.201 0.194 0.183 0.202 0.217 0.220

H 0.186 0.162 0.149 0.148 0.164 0.203 0.190 0.183 0.200 0.211 0.221 0.225

seH-1

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.093 0.090 0.116 0.121 0.101 0.092 0.107 0.084 0.082 0.104 0.106 0.084

B 0.083 0.097 0.100 0.121 0.105 0.087 0.099 0.102 0.088 0.101 0.113 0.090

C 0.099 0.086 0.093 0.091 0.104 0.107 0.099 0.098 0.105 0.126 0.095 0.092

D 0.093 0.088 0.097 0.106 0.101 0.094 0.087 0.089 0.095 0.090 0.085 0.102

E 0.092 0.090 0.094 0.134 0.093 0.097 0.093 0.126 0.098 0.089 0.097 0.110

F 0.084 0.102 0.110 0.105 0.107 0.106 0.106 1.554 0.103 0.119 0.098 0.128

G 0.104 0.090 1.509 0.117 0.114 0.124 0.125 0.123 0.097 0.091 0.097 0.109

H 0.088 0.084 0.119 0.134 0.143 0.129 0.103 0.133 0.109 0.105 0.126 0.125

seH-2

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.090 0.095 0.082 0.090 0.103 0.116 0.098 0.121 0.110 0.083 0.131 0.162

B 0.088 0.098 0.090 0.086 0.089 0.098 0.094 0.114 0.100 0.090 0.107 0.081

C 0.087 0.084 0.088 0.081 0.074 0.083 0.083 0.081 0.094 0.081 0.090 0.091
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D 0.092 0.087 0.085 0.089 0.085 0.084 0.093 0.098 0.083 0.082 0.094 0.095

E 0.113 0.090 0.085 0.086 0.097 0.090 0.101 0.083 0.084 0.101 0.091 0.091

F 0.108 0.089 0.082 0.081 0.078 0.104 0.089 0.094 0.088 0.136 0.082 0.089

G 0.088 0.096 0.092 0.082 0.087 0.109 1.920 0.102 0.126 0.134 0.106 0.101

H 0.098 0.103 0.107 0.107 0.113 0.092 0.095 0.094 0.093 0.081 0.117 0.127

seH-4

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.078 0.100 0.081 0.084 0.087 0.081 0.093 0.113 0.113 0.126 0.123 0.111

B 0.089 0.081 0.077 0.077 0.077 0.077 0.080 0.104 0.099 0.121 0.113 0.119

C 0.091 0.089 0.076 0.085 0.074 0.077 0.082 0.079 0.077 0.109 0.127 0.112

D 0.091 0.087 0.082 0.084 0.100 0.103 0.105 0.091 0.077 0.085 0.094 0.086

E 0.098 0.082 0.078 0.082 0.091 0.086 0.063 0.082 0.090 0.100 0.084 0.100

F 0.102 0.080 0.082 0.081 0.083 0.094 0.103 0.090 0.086 2.610 0.084 0.108

G 0.110 0.084 0.081 0.084 0.090 0.097 0.096 0.104 0.102 0.120 0.093 0.108

H 0.127 0.107 0.098 0.116 0.181 0.126 0.123 0.086 0.127 0.141 0.133 0.122

seH-8

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.092 0.100 0.120 0.131 0.128 0.123 0.118 0.144 0.133 0.149 0.134 0.128

B 0.112 0.098 0.145 0.133 0.122 0.140 0.142 0.164 0.161 0.157 0.148 0.135

C 0.118 0.111 0.107 0.116 0.128 0.133 0.152 0.147 0.142 0.150 0.155 0.130

D 0.123 0.103 0.096 0.120 0.113 0.130 0.128 0.136 0.134 0.123 0.148 0.116

E 0.110 0.097 0.123 0.130 0.140 0.144 0.135 0.141 0.142 0.169 0.155 0.146

F 0.096 0.108 0.101 0.131 0.122 0.148 1.386 0.120 0.132 0.076 0.125 0.143

G 0.133 0.126 0.141 0.149 0.139 0.138 0.131 0.111 0.120 0.139 0.129 0.129

H 0.115 0.122 0.120 0.133 0.137 0.109 0.136 0.128 0.131 0.153 0.151 0.136

seH-9

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.097 0.094 0.085 0.089 0.133 0.101 0.104 0.109 0.093 0.102 0.094 0.108

B 0.098 0.096 0.090 0.081 0.109 0.083 0.087 0.089 0.091 0.101 0.103 0.141

C 0.091 0.086 0.090 0.077 0.087 0.082 0.091 0.082 0.086 0.116 0.111 0.117

D 0.098 0.084 0.085 0.081 0.085 0.095 0.091 0.085 0.083 0.100 0.122 0.139

E 0.089 0.094 0.100 0.091 0.081 0.082 0.088 0.085 0.091 0.095 0.105 0.071

F 1.414 0.087 0.088 0.087 0.088 0.085 0.088 0.088 0.091 0.120 0.127 0.118

G 0.099 0.090 0.095 0.091 0.102 0.100 0.102 0.103 0.103 0.132 0.163 0.138

H 0.098 0.116 0.104 0.092 0.104 0.099 0.125 0.117 0.140 0.127 0.135 0.125

10

　 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12

A 0.095 0.095 0.097 0.091 0.124 0.106 0.115 3.036 0.119 0.117 0.126 0.124

B 0.096 0.108 0.101 0.107 0.114 0.125 0.129 2.292 0.109 0.111 0.137 0.123

C 0.103 0.095 0.097 0.115 0.109 0.134 0.134 0.066 0.108 0.130 0.137 0.135

D 0.100 0.118 0.106 0.121 0.124 0.129 0.113 1.319 0.116 0.113 0.122 0.120

E 0.094 0.112 0.105 0.106 0.077 0.135 0.065 1.311 0.118 0.114 0.125 0.134

F 0.102 0.096 0.104 0.112 0.100 0.135 0.111 3.125 0.111 0.118 0.119 0.108

G 0.105 0.105 0.107 0.117 0.114 0.134 0.126 0.086 0.122 0.140 0.151 0.142

H 0.112 0.104 0.117 0.109 0.113 0.110 0.119 2.917 0.123 0.116 0.140 0.129
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SEA kit SEH kit
도SEA 민감도 (%) 도SEH 민감도 (%)

100 ug/ml 93.3 100 ug/ml 96.7
10 ug/ml 100.0 10 ug/ml 96.7

1 ug/ml 100.0 1 ug/ml 100.0
100 ng/ml 100.0 100 ng/ml 100.0

10 ng/ml 100.0 10 ng/ml 100.0

1 ng/ml 100.0 1 ng/ml 100.0
100 pg/ml 96.7 100 pg/ml 93.3

10 pg/ml 93.3 10 pg/ml 86.7
1 pg/ml 96.7 1 pg/ml 93.3
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SEA kit SEH kit

질 특 도 (%) 질 특 도 (%)

SEB 10 ng/ml 100.0 SEB 10 ng/ml 100.0
SEC1 10 ng/ml 100.0 SEC1 10 ng/ml 100.0

SED 10 ng/ml 100.0 SED 10 ng/ml 100.0
SEE 10 ng/ml 100.0 SEE 10 ng/ml 100.0

SEH 10 ng/ml 100.0 SEH 10 ng/ml 100.0
LPS 1 ug/ml 100.0 LPS 1 ug/ml 100.0
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시 통 식 검체 용한Table 12 . field test

식 검체 검체

검사 에 양 정 검체

생닭 10
개 제 검1

(157 pg)
0

쇠고 10 0 0

돼지고 10 0 0

5 0 0

샌드 5 0 0

크림빵 5 0 0



- 72 -

차 조사Table 13.

균주

검사 키트에 결과

Salmonella enteritidis ATCC 13076

Listeria monocytogenes ATCC 15313

Esherichia coli O157:H7 ATCC 43888

Esherichia coli O157:H7 ATCC 43890

Esherichia coli ATCC 9873

Esherichia coli ATCC 25922

Shigella dysenteriae ATCC 13313

Shigella flexneri ATCC 12026

Salmonella paratyphi ATCC 11511

Salmonella typhimurium ATCC 13311

Salmonella newport ATCC 6962

Salmonella enteritidis ATCC 13076

Salmonella london ATCC 8389

Listeria monocytogenes ATCC 19111

Listeria monocytogenes ATCC 193131

Listeria ivanovii ATCC 19119

Listeria innocua ATCC 33090

Citrobacter freundii ATCC 6750

Proteus mirabilis ATCC 25933

Bacillus cereus ATCC 13036

Bacillus thuringiensis ATCC 700872

Clostridium perfringens ATCC 13124

Staphylococcus aureus ATCC 25923

Staphylococcus aureus RN4220

Staphylococcus aureus FRI 913

Staphylococcus aureus FRI 569

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

양+( )

양+( )

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

-

+

+
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적단 질

단클 항체 제조 정제

제조Streptoavidin conjugated antibody

착플 트제조 Reporter DNA 타 시약 제조

플 트 트립 조립

주Reagent tube

제 조립

가검정

합격

포

고
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μ

μ

μ

μ

μ

μ

μ
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LIST OF COMPONENTS

1. PCR template for making DNA probe (Reagent 1, 10 l)μ

2. Botinylated forward primer for making DNA probe (Reagent 2, 10 l)μ

3. Reverse primer for making DNA probe (Reagent 3, 10 l)μ

4. recombinantSEH (rSEH) standard (Reagent 4, 1 g/ml, 1.2 ml)μ

5. Streptavidin conjugated anti-SEH Ab (Reagent 5, 50 g, 1ml)μ

6. Real-time Primer 1 (Reagent 6, 1 ml, 1 vial)

7. Real-time Primer 2 (Reagent 7, 1 ml, 1 vial)

8. BamHI (Reagent 8, 100 Unit, 5 l)μ

9. 10X BamHI buffer (Reagent 9, 1 ml)

All reagents above should be stored at -20°C. Reagent 4 and 5 are recommended to be

aliquot after first using.

10. Tween 20 (Reagent 10, 25 l)μ

11. Skim milk (Reagent 11, 5 g)

12. Immunoassay plate (12 strips, 8 well per strip)

MATERIALS REQUIRED BUT NOT SUPPLIED

. Tris-HCl (pH8.3) 10 mM

. KCl 50 mM

. MgCl2 1.5 mM

. dNTP Mixture 0.25 mM each

. Taq polymerase 2 U

. DW up to 20 ㎕

. PBS

2X SYBR master mix

. Stomaker

. Hairdryer

. Incubator

. Refrigerator

. Centrifuge

. Real-time PCR device and analysis software



- 84 -

. Micropipettor (s) and disposalble pipette tips

. Multi-channel pipette capable of dispensing 50-100 lμ

. Solution reservoir (recommended)

. Microtiter plate washer (recommended)

. Orbital plate shaker capable of 300-500rpm (recommended)

. Microtiter plate reader capable of absorbance measurement between 450

nm-650nm.

. Well-closed containers (15ml tuves or more in capacity)

만들A. Biotinylated DNA marker

용하여 다 과 같 조 비1. Reagent 1, 2, 3 mixture

Reagent 2 1 lμ

Reagent 3 1 lμ

Reagent 1 1 lμ

Tris-HCl (pH8.3) 10 mM

KCl 50 mM

MgCl2 1.5 mM

dNTP Mixture 0.25 mM each

Taq polymerase 2 U

DW up to 20 lμ

에 만들어진 가지고 다 조건하에 행2. A mixture PCR

1) initial denaturation : 95 , 10 min℃

2) amplificatioin : 30cycles

denaturation : 95 , 30sec℃

annealing : 52 , 30sec℃

extension : 72 , 40sec℃

3) final extension : 72 , 7min℃

에 하여 크 가 약 후3. PCR product 3 l 0.5% agarose gel loading 340 bpμ

용하여 도PBS 0.5 ng/ lμ

B. Performing Immuno-Assay

1. 샘플 비 고체 시료 경우 액체 시료 경우 정하여: 25 g, 25 ml 225 ml

후 등 용하여 진탕한 후 에PBS stomaker 1 ml 1200 rpm, 10

간 하여 상 액 에 겨 고 에 보 합니다centrifuge 1.5 ml tube 4°C .

샘플 비 포 뜯 후 필 한 만큼2. well (Preparing the Sample Wells): well

떼어냅니다 각 샘플마다 개 필 하 한 실험당. 2 well control

한 개 비해 주십시 뜯어낸 들standard curve well 6 . well holder
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에 끼워 니다.

주하 제공3. Standard well : rSEH (Reagent 4 취하여 에) 100 l PBS 900 lμ μ

합니다 것 씩 단계적 에 한 것 개 만듭니. 10 PBS 4

다 게 만들어진 개 에 각각 씩 주 합니다. standard rSEH 5 well 200 l . 6μ

째 에는 주 합니다well PBS 200 l .μ

에 비 상 액 개 에 씩 주 합니다 주가 끝난 후4. B-1 2 well 200 l . plateμ

에 시간 양한 후 시료 어내고 헤어드라 어 용4°C 8 overnight

하여 말림니다plate .

5. Blocking buffer (5% skim milk, Reagent 11 주한 후 실 에in PBS) 200 l/wellμ

시간 정 합니다2

어내고6. Blocking buffer wash buffer (0.05% Tween20 Reagent 10 in PBS) 300 μ

주한 간 하여 척합니다l/well 5 vigorously shaking .

7. Streptavidin conjugated Ab (Reagent 5 에 하여 주 후) PBS 100 100 l/wellμ

시간 정 합니다37°C, 1 .

과 같 척합니다8. B-6 4 .

에 비 주 후 상9. A Biotinylated DNA marker (0.5ng/ l in PBS) 50 l/wellμ μ

에 정 합니다30 .

과 같 척합니다10. B-6 4 .

주하고 실 에 정 합니다11. PBS 200 l/well 5 .μ

것 어 리고 새 주하고 시간 실 에 정 합니다12. PBS 200 l/well 1 .μ

처리 아래 같 조 주 후 에13. BamHI : enzyme mixture 50 l/well 37°C 2μ

시간 양합니다.

조성의 예 의 실험을 수행할 경우Enzyme ) 8 well , BamHI (Reagent 8) 0.5 l + 10X BamHI bufferμ
(Reagent 9 의 조성으로 제작) 50 l + DW 450 l enzyme mixtureμ μ

상 액 당 씩 다 과정 사용합니다14. well 6 l template .μ

C. real-time PCR

에 비 용하여 다 조건 한1. B-14 tempate real-time PCR mixture

비합니다.

Template 6 lμ

Real-time Primer 1 (Reagent 6) 1 lμ

Real-time Primer 2 (Reagent 7) 1 lμ

2X SYBR master mix 10 lμ

DW 2 lμ
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다 조건하에 실시합니다2. real-time . 95°C, 10min 40 cycles of 95°C, 15sec and→

62°C, 1min

정하 하나 결과에 라 프트웨3. Threshold 0.5 standard rSEH well

어 별 하는 가 다 습니다threshold .

개 에 얻어진 값 하가 아니거나 만4. 5 rSEH standard well Ct 25 , PBS

에 얻어진 값 상 아니 못 실험 니다negative control well Ct 30 .

개 에 얻어진 값 용하여 하신 후 개5. 5 rSEH standard well Ct , 2

에 얻어진 평균 값 하 샘플에 도 산sample well Ct SEH

합니다 개 값 차 가 상 나타나 못 실험 니다. Ct 1 . ,

도 감안하여 종 계산에 합니다10 .



- 87 -



- 88 -

β
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Pre cooling
(Post-splitting) Post cooling Processed pork

No. of total samples

No. of positive samples

Log CFU/g

Log CFU/g
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Before
evisceration

After
evisceration

After main
chilling Cold storage

Average
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Vegetables Beef Pork Raw Chicken Total

Sample Number

Detection number

Detection rates(%)
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Location
Vol. of Buffered peptone water

for rinsing or dilution

Lowest countable no. (CFU)

of S. aureus organisms

Chicken carcass ml

Breast Fillet ml

Knife Swabs immersed in ml

Cutting board Swabs immersed in ml

Vegetable g diluted in ml

Hands ml

Staphylococcus(C

FU)

in Chicken

Carcass

No. of Staphylococcus organisms on :
Percentage of Staphylococcus organisms

transferred from :

Knife

Before wash

(CFU/knife)

Cutting board

Before wash

(CFU/cutting

board)

Hands

Before wash

(CFU/hands)

Chiken

carcass

to knife

Chiken

carcass

to board

Chiken

carcass

to hand

Mean

SD

Median
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Staphylococcus(CFU)

in Chicken Carcass

No. of Staphylococcus organisms on :
Percentage of Staphylococcus

organisms transferred from :

Knife

After wash

(CFU/knife)

Cutting board

After wash

(CFU/cutting

board)

Vegetable

(CFU/vegeta

ble)

Hands

After wash

(CFU/hands)

Chike

n

carcas

s

to

knife

Chiken

carcass

to

board

Chiken

carcass

to

vegetable

Chiken

carcass

to hand

Mean

SD

Median
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Staphylococcus

(CFU)

in Breast Fillet

No. of Staphylococcus organisms on :
Percentage of Staphylococcus organisms

transferred from :

Knife

Before wash

(CFU/knife)

Cutting board

Before wash

(CFU/cutting

board)

Hands

Before wash

(CFU/hands)

Chiken

carcass

to knife

Chiken

carcass

to board

Chiken

carcass

to hand

Mean

SD

Median

Staphylococcus

(CFU)

in Breast

Fillet

No. of Staphylococcus organisms on :
Percentage of Staphylococcus organisms

transferred from :

Knife

After wash

(CFU/knife)

Cutting board

After wash

(CFU/cutting

board)

Vegetable

(CFU/veget

able)

Hands

After wash

(CFU/hands)

Chiken

carcass

to knife

Chiken

carcass

to board

Chiken

carcass

to vegetable

Chiken

carcass

to hand

Mean

SD

Median
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Primer name Oligonucleotide sequence(5'-3')
Target

gene
Tm( )℃

PCR annealing
temp.( )℃

Amplicon

size(bp)

23S-F1200 AGC TGT GGA TTG TCC TTT GG 23S rRNA 60.1 56 499

23S-R1698 TCG CTC GCT CAC CTT AGA AT 23S rRNA 60.2 56

NUC-F166 AGT TCA GCA AAT GCA TCA CA nuc 60.5 56 400

NUC-R565 TAG CCA AGC CTT GAC GAA CT nuc 60.0 56

COA-F2591 CCG CTT CAA CTT CAG CCT AC coa 60.0 56 204

COA-R2794 TTA GGT GCT ACA GGG GCA AT coa 59.5 56

SEA-F1170 TAA GGA GGT GGT GCC TAT GG sea 59.9 56 180

SEA-R1349 CAT CGA AAC CAG CCA AAG TT sea 60.1 56

SEC-F97 ACC AGA CCC TAT GCC AGA TG sec 59.9 56 371

SEC-R467 TCC CAT TAT CAA AGT GGT TTC C sec 60.0 56

SED-F578 TCA ATT CAA AAG AAA TGG CTC A sed 59.7 56 339

SED-R916 TTT TTC CGC GCT GTA TTT TT sed 59.7 56

SEG-F322 CCA CCT GTT GAA GGA AGA GG seg 59.6 56 432

SEG-R753 TGC AGA ACC ATC AAA CTC GT seg 59.2 56

SEH-F260 TCA CAT CAT ATG CGA AAG CAG seh 59.8 56 463

SEH-R722 TCG GAC AAT ATT TTT CTG ATC

TTT

seh 58.2 56

SEI-F71 CTC AAG GTG ATA TTG GTG TAG G sei 58.5 56 529

SEI-R637 CAG GCA GTC CAT CTC CTG TA sei 58.8 56

SEJ-F349 GGT TTT CAA TGT TCT GGT GGT sej 58.8 56 306

SEJ-R654 AAC CAA CGG TTC TTT TGA GG sej 59.0 56

SEL-F158 CAC CAG AAT CAC ACC GCT TA sel 59.7 56 240

SEL-R397 CTG TTT GAT GCT TGC CAT TG sel 60.2 56 　
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S. aureus enterotoxins Numbers et al.

sea
sea, sec

sea, sed, sel
sea, seg

sea, seg, sei
sea, seg, sel
sea, seh
seai
sec

sec, sed
sec, sed, seg
sec, sed, seh
sec, sed, sel

sed
sed, seg

sed, seg, sei
sed, seg, sej
sed, sel
seg
segh

segh, sei
segi
seh

seh, sej
sei
sej

sej, sel
sel

Total
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1 2 3 4 5 6 7

23S rRNA

nuc

sea

sec

sej

sed

seg

seh

sei

sel

coa

500b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22

23 24 M



- 99 -

500b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21

22 23 M

500b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23

500b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19

20 21 M
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1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 M 18 19 20 21 22 23 24 25 26

500b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 13 14 15 16 17 18 19 20 21

22 23 24

500 b

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 M 14 15 16 17 18 19 20 21 22

500 b
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M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22

500bp

M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22

500bp



- 102 -

M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 M 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22

500 b

M 1 2 3 4 5 6 7 8 M 9 10 11 12 13 14 15 16

500bp
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Toxin
Molecular
Mass (kDa)

Emetic
Activity

Crystal
Structure
Solved

Gene
Accessory

genetic element

SEA yes yes sea
Sa3ms, Sa3mw, 252B,Φ Φ Φ
NM3, Mu50aΦ Φ

SEB yes yes seb pZA10, SaPI3

SEC yes yes sec SaPIn1, SaPIm1, SaPImw2, SaPIbov1

SED yes yes sed pIB485-like

SEE yes no see Sa bΦ

SEG yes yes seg
egc1 (vSa I);β egc2 (vSa III);β egc3;
egc4

SEH yes yes seh MGEmw2/mssa476 seh/Δseo

SEI weak yes sei
egc1 (vSa I);β egc2 (vSa III) );β
egc3

SElJ ND no selj pIB485-like; pF5

SElK ND yes selk
Sa3ms, Sa3mw, SaPI1, SaPI3,Φ Φ
SaPIbov1, SaPI5

SElL ND no sell SaPIn1, SaPIm1, SaPImw2, SaPIbov1

SElM ND no selm egc1 (vSa I);β egc2 (vSa III)β

SElN ND no seln
egc1 (vSa I);β egc2 (vSa III);β egc3;
egc4

SElO ND no selo
egc1 (vSa I);β egc2 (vSa III);β egc3;
egc4; MGEmw2/mssa476 seh/Δseo

SElP ND no selp N315, Mu3AΦ Φ

SElQ no no selq
Sa3ms, Sa3mw, SaPI1, SaPI3,Φ Φ
SaPI5

SER yes no ser pIB485-like; pF5

SES yes no ses pF5

SET weak no set pF5

SElU ND no selu egc2 (vSa III);β egc3

SElU2
(SEW)

ND ND no
selu
2

egc4

SElV ND ND no selv egc4
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Outbreak Year

Number

at risk/ill

hospitalized

Incubation

period
Symptoms Food

S. aureus

CFU/g

of food

SE detected in

food sample

SFPO

assess

ment

NK Raw milk semi-hard
cheese SEA C

V Cooked beef SEA C

AP, V Raw milk semi-hard
cheese SEA, SED C

N Rice and tuna salad SEA C

V, Dc Raw milk soft
cheesed Negative S

NK Meat ND S

V, D Soft cheese SEB C

V, D Soft cheese SEB C

NK Sheep's milk cheese SEB C

NK Cake SEA C

AP, V, D
c
Spaghettis SEA C

V, D Chickend ND C

AP, V, D
c Potato and rice
salads SEA C

NK Nougatine Negative S

NK Raw milk cheese + C

AP, V, Dc Raw milk cheese + C

AP, V Raw milk semi-hard
cheese

d Negative C

NK Chocolate milk SEA C

NK Mixed salad SEC C

NK Raw sheep's milk
cheese SEA C

V, D Sliced pork SEA, SED C

V, D Ricee Negative S

AP, V Pancakes SEA C

V, D Chocolate cake SEA C

V Cream SEA C

N, AP, V Roast lamb SEA C
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N, AP, V,
D

Sliced soft cheese SEA C

NK Roasted pork SED C

V Raw milk semi-hard
cheesed SEDf S

N, AP, V,
D

Raw sheep's milk
cheese SEA C

N, V, D Rillettes (potted
meat) SEA C



- 107 -

Year Places Cases Foods Causes References

2009
Kansas Italian
Restaurant

17

Cannelloni and
any entrée
c o n t a i n i n g
chicken

Temperature

K a n s a s
Department of
Health and
E n v i r o n m e n t .
2009.

2005 Kansas
Sausage

138
Sausage served
at a catered
meal

Improper food handling practices,
particularly storage and transport
of cooked, ready-to-serve
sausage

K a n s a s
Department of
Health and
E n v i r o n m e n t .
2005.

1997
Indiana

Holiday Meal 37
Cooked ham
served at a
holiday meal

Improper food handling and
temperature abuse

Indiana State
Department of
Health. 1997.

1990
Rhode Island
School Lunch 65

Sliced ham
served at a
school lunch

Infected food handler who reported
peeling hams

Richards, M.S. et
al, 1993

1989
Multistate
Canned
Mushroom

102 C a n n e d
mushrooms

Enterotoxin production in the
mushrooms before canning or
staphylococci contamination after
canning, possibly through
improperly formed can seams

Do Carmo, L.S.,
et al, 2002

1988
U.S.

Chocolate
Milk

850
C o n t am i n a t e d
chocolate milk

Inadequate cooling of raw
chocolate milk before it was
pasteurized

Evenson, M.L. et
al, 1988

1986
New Mexico
Country Club
Buffet

67

Turkey and
chicken dressing
served at a
buffet

Contamination was due to cooling
of cooked turkey for three hours at
room temperature which allowed
sufficient time and temperature for
S. aureus proliferation and toxin
productio

CDC, 1986

1983
U.S.

Cream-filled
Pastries

215
C o n t am i n a t e d
c r e a m - f i l l e d
pastries

Storage of pastries at warm
temperatures for long time

Walterman, S.H et
al, 2010

2009 U.K.
Sandwiches

47 C o n t am i n a t e d
sandwiches

Unrefrigerated storage of
sandwiches in a van in summer
and inadequate hygienic conditions
at the manufacturing location

Health Protection
Agency. 2009

2003
Norway
Mashed
Potato

8 Mashed potatoes Raw bovine milk used in the
preparation of mashed potatoes

Jorgensen, H.J.,
20005

2000
Japan
Powdered
Skim Milk

13,420

Powdered skim
milk and dairy
p r o d u c t s
produced from it

Inadequate thermal process that
destroyed S. aureus in milk but
enterotoxin remained active to
cause intoxication

Asao, T et al,
2003

1999
Brazil Minas
Cheese

50
Minas white
cheese

Transmission of S. aureus from
cows to food handlers and then to
milk and cheese due to poor
sanitary practices

Do Carmo, L.S.,
2002

1994 Brazil Cake 12 Cream-filled cake
Preparation of cake by an infected
food handler and inadequate
cooling before it was consumed

Pereira, M.L et al,
1994

1984
~198
5

U.K. Cheese 13 Cheese made
from sheep milk

Sheep milk that was drawn from
ewes infected with staphylococcal
mastitis

Bone, F.J et al,
1989

1984 U.K. Lasagne 47 Lasagne
Nadequately pasteurized liquid egg
used to prepare lasagne

W o o l a w a y ,
M.C.,et al, 1986
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No References Enterotoxin Quantity

1 Bergdoll M.S (1967), MIT Press., Cambridge. pp 1-15 5-20 / animal(monkey)㎍

2 Donnelly et (1968), Appl. Microbiol., 16;917-924 100ng (milk)

3 Reiser R. et al (1974). Appl. Mocrobiol. 27:83-87 100ng (food)

4
Freed R.C et al (1982) Applied and Environmental

Microbiology 44:1349-1355
20-100 (skim milk)

5 Evenson M.M. et al (1988) , Int. Food Microbiol., 7:311-317 100ng / human≤

6 Brunner K. G et al (1992) Jour. Food Science. 57:700-703 50ng (food)

7 Tempelman L.A. et al (1995) Analycal Biothech. 233:50-77 5-200ng/ml

8
Barg N.L & Harris T.(1997) , Toxinmediated Syndromes.

Churchill Livingstone. pp 527-544
1 (toxic shock)＜ ㎍

9 Balaban N. & Rasooly A. (2000), Int. Food Microbiol., 61:1-10 100ng / human≤

10 Balaban N. & Rasooly A. (2001), Int. Food Microbiol., 64:33-40 100ng / human≤

11 Aitichou M. et al. (2004), Mol. Cell. Probes., 18:373-377 1 (toxic shock)＜ ㎍

12 Sapsford K.E. et al (2005), Appl. Environ. Microbiol., 71:5590-5592 0.02 /kg /bw (airsole type)㎍
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Vegetables S. aureus (log CFU/g)

Head lettuce 1.84±0.23

Lettuce 1.52±0.26

Romaine 2.05±0.21

Chicory 2.10±0.19

Cook's hand and

kitchenware
S. aureus (log CFU/g)

Hand 1.52±0.23

Knife ND

Cutting board ND

Dish ND
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용한Immnoquantative real-time PCR Enterotoxin◦

정량 개

염 체 해 용량 제시S. aureus◦

다클 항체 생산 공정 립◦

정량 키트 제S. aureus Enterotoxin◦

색포도상 균 독 진단 키트 평가◦

색포도상 균 독 감 한 해 리 평가◦

개

용한Immno-quantative real-time PCR Enterotoxin◦

정량 개

정량 키트 제S. aureus Enterotoxin◦

색포도상 균 독 감 한 해 리 평가◦

개
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⁎
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⁎
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⁎

⁎
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주

보고 는 림 산식 에 시행한 림 개 사업 연 보고 니1.

다.

2. 보고 내용 할 에는 드시 림 에 시행한 림 개 사업

연 결과 야 합니다.

가과학 지에 필 한 내용 적 는 공개하여 는3.

아니 니다.
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